KBB/SZZGE - Genomika
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Genetické mapovani — princip, genetické mapy, vazebné mapovani, mapovaci populace.
Asociaéni mapovani, haplotyp, vazebnd nerovnovaha.

Genetické mapovani u ¢lovéka.

Genetické markery — obecnd charakteristika, AFLP, SCAR, ISBP markery.

Vysokokapacitni markerové systémy — DArT, DArT-seq markery, RAD-seq, genotyping by
sequencing.

Fyzické mapovani — princip, typy map, radia¢ni hybridni mapovani, optické mapovani.

Kontigova fyzickd mapa, fingerprinting, whole genome profiling, sestavovani fyzické mapy,
integrace fyzickych a genetickych map.

Pozi¢ni klonovani — faze geneticka, vyuziti kolinearity.
Pozi¢ni klonovani — faze genomicka, pozi¢ni klonovani u ¢lovéka.

Strategie celogenomového sekvenovani - celogenomové neusporadané sekvenovani,
hierarchické sekvenovani.

Postup celogenomového sekvenovani - tradic¢ni pfistup (Sangerovo sekvenovani) versus
sekvenacni technologie nové generace, pair-end a mate-pair sekvenovani.

Anotace sekvenci.

Sekvenacni technologie nové generace, obecna charakteristika, technologie lllumina a Pacific
Biosciences.

SNP — charakteristika, metody identifikace.
Metody pro genotypizaci SNP — minisekvenaéni metody.
Metody pro genotypizaci SNP - metody zaloZené na fluorogennich barvivech a HRM analyza.

Metody pro genotypizaci SNP - vysokokapacitni technologie (lllumina Golden Gate Assay,
Infinium HD Assay) a jejich pouZiti.

Analyza transkriptomu - vyuZiti mikroarrayi, analyza dat.

Analyza transkriptomu - profilovani exprese pomoci mikrokuli¢ek, RNAseq.
Funkéni genomika — metody pfimé genetiky.

Funkéni genomika — metody reverzni genetiky.

Projekt mapovani lidského genomu — cile, vyznamné milniky, soucasny stav.

Genomové projekty mikroorganism(, minimalni genom. Genomové projekty rostlin a
Zivocichd.



